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บทคัดย่อ 

 

ตรวจหาเชื้อไข้หวัดนกจากนกในธรรมชาติ 3 กลุ่ม คือ นกอพยพ นกประจําถ่ิน และนกอพยพและ        
นกประจําถ่ิน ระหว่างปี 2548 – 2553 จากตัวอย่าง cloacal swab  จํานวน 2,144 ตัวอย่าง และซากนกจํานวน 
605 ตัวอย่าง โดยเก็บตัวอย่างในพ้ืนท่ีท่ีเคยพบการระบาดของโรคไข้หวัดนก ในพ้ืนท่ีท่ีมีประชากรนกอยู่อย่าง
หนาแน่น บริเวณท่ีมีการทํารังวางไข่ของนก และบริเวณท่ีอยู่ใกล้เคียงกับแหล่งชุมชน นําตัวอย่างท้ังหมดมาตรวจ
ด้วยวิธีทางไวรัสวิทยา และอิมมูโนฮีสโตเคมี เพ่ือสํารวจและเฝ้าระวังโรคไข้หวัดนกท่ีอาจแพร่โดยนกในธรรมชาติ 
พบว่าตัวอย่างท่ีส่งตรวจท้ังหมดไม่พบเชื้อไวรัสไข้หวัดนก จากการศึกษาครั้งนี้อาจสรุปได้ว่านกในธรรมชาติไม่มี
ความเสี่ยงในการนําโรคไข้หวัดนกในประเทศไทย 

 
 
คําสําคัญ : เชื้อไวรัสไข้หวัดนก  สํารวจและเฝ้าระวัง  วิธีทางไวรัสวิทยา  อิมมูโนฮีสโตเคมี 
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บทนํา 
 

การระบาดของโรคไข้หวัดนกครั้งแรกในประเทศไทย เกิดข้ึนในช่วงต้นปี พ.ศ. 2547 จากนั้นเกิดการระบาด 
ทุกปี ครั้งสุดท้ายเกิดการระบาดเล็กน้อยในเดือนพฤศจิกายน พ.ศ. 2551 (ชุติพนธ์ และ พรพิรุณ, 2552) อย่างไรก็ตาม         
โรคไข้หวัดนกยังคงเป็นโรคท่ีมีความสําคัญในลําดับต้นท่ีหน่วยงานท่ีเก่ียวข้องต้องทําการเฝ้าระวังโดยเฉพาะในเชิงรุก 
โดยกรมปศุสัตว์เฝ้าระวังในสัตว์ปีกท่ีเป็นอาหาร และกรมอุทยานแห่งชาติ สัตว์ป่าและพันธุ์พืชเฝ้าระวังในนกธรรมชาติ 
ซ่ึงหน่วยราชการท้ังสองนี้ได้ร่วมกันทํางานอย่างจริงจังและต่อเนื่องตลอดมา เนื่องจากในช่วงการระบาดไม่เพียงแต่พบ
เชื้อไวรัสไข้หวัดนกในสัตว์ปีกท่ีเป็นอาหารแต่ยังพบในนกในธรรมชาติได้แก่ นกพิราบ นกกระจอกบ้าน นกปากห่าง       
นกเอ้ียงสาลิกา นกเอ้ียงด่าง นกกาเหว่า นกแซงแซว นกเอ้ียงหงอน นกกระต๊ิดข้ีหมู นกกระจอกตาล เป็นต้น 
(Siengsanan et al., 2009) นกน้ําในวงศ์ Anatidae ได้แก่ เป็ด ห่านและหงส์ เป็นตัวอมโรคไข้หวัดนกในธรรมชาติ 
(Webster et al. 1992) มีบทบาทสําคัญในการแพร่โรคดังกล่าวจากทวีปเอเชียไปยังทวีปยุโรปและอัฟริกา (Kilpatrick 
et al., 2006; Olsen et.al., 2006) อย่างไรก็ตามบทบาทในการแพร่โรคระหว่างการอพยพของนกในธรรมชาติและการ
เคลื่อนย้ายของสัตว์ปีกท่ีเป็นอาหารยังเป็นท่ีถกเถียง (Feare and Yasue, 2006; Gauthier-clerc et al., 2007)  ใน
ประเทศไทยจากการเก็บตัวอย่างมูลและ tracheal swab ของนกปากห่างในบริเวณสร้างรังวางไข่ 10 แห่งในจังหวัด
นครสวรรค์ สุพรรณบุรี นครปฐม อ่างทอง ปทุมธานีและกรุงเทพมหานคร จํานวน 270 ตัว ระหว่างเดือนกุมภาพันธ์ 
พ.ศ. 2547 โดยเจ้าหน้าท่ี กรมอุทยานแห่งชาติ สัตว์ป่าและพันธุ์พืช และนํามาวิเคราะห์หาเชื้อไวรัสไข้หวัดนก ได้ตรวจ
พบเชื้อไวรัสไข้หวัดนกชนิด H5N1 ในโคโลนีนกปากห่างท่ีจังหวัดนครสวรรค์ เขตลาดกระบัง กรุงเทพมหานคร     
อ. สองพ่ีน้อง จ. สุพรรณบุรี  และ อ. บางเลน จ. นครปฐม (บุษบง และตวงรัตน์, 2547) นกในธรรมชาติ จึงเป็น
สัตว์ท่ีสามารถติดโรคไข้หวัดนกและอาจเป็นตัวแพร่โรคได้ การสํารวจโรคไข้หวัดนกในนกธรรมชาติจึงเป็นการ     
เฝ้าระวังเตือนภัยต่อประชาชน เกษตรกรผู้เลี้ยงสัตว์ และหน่วยงานท่ีเก่ียวข้องท่ีดีอีกทางหนึ่ง                       

วัตถุประสงค์ของการศึกษาในครั้งนี้เพ่ือสํารวจและเฝ้าระวังโรคไข้หวัดนก ท่ีอาจแพร่โดยนกในธรรมชาติ ใน
ระยะเวลา 5 ปี (ตุลาคม 2548 – กันยายน 2553) โดยการบูรณาการงานระหว่างกรมอุทยานแห่งชาติสัตว์ป่าและ   
พันธุ์พืชและกรมปศุสัตว์ ในกรณีท่ีตรวจพบสามารถเตือนภัยไปยังประชาชนและหน่วยงานท่ีเก่ียวข้อง เพ่ือท่ีจะได้
จัดการควบคุมและป้องกันโรคได้อย่างรวดเร็ว นอกจากนี้ยังสามารถเฝ้าระวังในระดับชีวโมเลกุล ซ่ึงจะเป็นประโยชน์ใน
การเฝ้าระวังการกลายพันธุ์ของเชื้อไวรัสไข้หวัดนก ในกรณีท่ีตรวจไม่พบจะเป็นการช่วยลดความต่ืนตระหนกและ
หวาดระแวงท่ีมนุษย์ มีต่อนกในธรรมชาติ 
 

อุปกรณ์และวิธีการ 
    

นําตัวอย่าง cloacal swab และซากนก มาตรวจหาเชื้อไวรัสไข้หวัดนกโดยวิธีทางไวรัสวิทยา เม่ือพบเชื้อจะ
ศึกษาหาลําดับเบส (sequencing) และวิเคราะห์ความสัมพันธ์ทางวิวัฒนาการ ส่วนซากนกนอกจากนํามาตรวจหา
แอนติเจนของเชื้อไวรัสไข้หวัดนกโดยวิธีอิมมูโนฮีสโตเคมีแล้ว ยังสามารถตรวจด้วยวิธีทางจุลพยาธิวิทยา แบคทีเรีย
วิทยา และปรสิตวิทยา เพ่ือหาเชื้อชนิดอ่ืนได้ 
 

ตัวอย่าง   
เจ้าหน้าท่ีของสํานักอนุรักษ์สัตว์ป่า กรมอุทยานแห่งชาติ สัตว์ป่าและพันธุ์พืชเก็บตัวอย่าง cloacal swab  

จํานวน 2,144 ตัวอย่าง และเจ้าหน้าท่ีของกรมปศุสัตว์เก็บตัวอย่างซากนก จํานวน 605 ตัวอย่าง จากนกอพยพ     
นกประจําถ่ิน และนกอพยพและนกประจําถ่ิน (นกอพยพและนกประจําถ่ิน หมายถึงนกท่ีบางกลุ่มประชากรจะมีการ
อพยพ แต่บางกลุ่มประชากรไม่อพยพ ยังคงอยู่ในประเทศไทยตลอดท้ังปี เช่น นกปากห่าง นกแซงแซวหางปลา เป็ด
แดง เป็นต้น) ท่ัวประเทศ เป็นระยะเวลา 5 ปี โดยเก็บตัวอย่างในพ้ืนท่ีท่ีพบการระบาดของโรคไข้หวัดนก  ในพ้ืนท่ีท่ีมี
ประชากรนกอยู่อย่างหนาแน่น บริเวณท่ีมีการทํารังวางไข่ของนก และบริเวณท่ีอยู่ใกล้เคียงกับแหล่งชุมชน แล้วนําส่ง
ห้องปฏิบัติการสถาบันสุขภาพสัตว์แห่งชาติและศูนย์วิจัยและพัฒนาการสัตวแพทย์ประจําภูมิภาค 7 แห่ง  
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การเก็บตัวอย่าง cloacal swab  จากนกในธรรมชาติ  
เก็บตัวอย่าง cloacal swab ลงในหลอดท่ีบรรจุ virus transport media ในกรณีเป็นนกชนิดเดียวกัน

และเก็บเวลาและสถานท่ีเดียวกันจะรวม 3 ตัว ใน 1 หลอดตัวอย่าง แต่บางครั้งอาจน้อยกว่าหรือมากกว่าข้ึนอยู่กับ
จํานวนนกท่ีจับได้แต่ละเวลาและสถานท่ี จากนั้นนําส่งห้องปฏิบัติการภายใน 24 ชั่วโมง โดยแช่เย็นตลอดการขนส่ง
พร้อมข้อมูลรายละเอียดของตัวอย่าง ได้แก่ ชนิดนก วัน เวลา สถานท่ี รวมท้ังสภาพแวดล้อม และสุขภาพนก       
เพ่ือวิเคราะห์ผล 
 

การตรวจทางไวรัสวิทยา 
              การเตรียมตัวอย่าง  

    นําหลอดตัวอย่าง cloacal swab มาเขย่าหลอดอย่างแรงด้วยเครี่องเขย่าสารเพ่ือให้อุจจาระหลุดจากไม้
พันสําลี เทสารละลายลงในหลอดป่ันขนาด 1.5 ml ป่ันท่ีความเร็ว 1,000 g นาน 10 นาที จากนั้นเทส่วนใสใส่หลอดท่ี
บรรจุยาปฏิชีวนะ gentamicin ปริมาณ 50 µg/ml ต้ังท้ิงไว้ท่ีอุณหภูมิห้องนาน 30 นาที จึงทําการแยกเชื้อไวรัส  
ส่วนซากนกนําอวัยวะมาบดรวมกัน แล้วเติมสาร PBS เตรียมเป็นร้อยละ 10 ของสารละลาย แล้วเทสารละลายลงใน
หลอดป่ันเช่นเดียวกับการเตรียมตัวอย่าง cloacal swab 
               การแยกเช้ือไวรัส   

     ใช้วิธีฉีดไข่ไก่ฟักตามวิธีท่ีกําหนด (OIE, 2008 ) กล่าวโดยย่อดังนี้ ฉีดสารละลายท่ีเตรียมไว้ทาง 
allantoic cavity ในปริมาณ 0.2-0.3 ml/ฟอง บ่มท่ีอุณหภูมิ 37๐C นาน 4 วัน  ตรวจดูการมีชีวิตของตัวอ่อนทุกวัน
จนครบ 7 วัน ตัวอ่อนท่ีตายภายใน 24 ชั่วโมง หลังฉีดจะถูกคัดท้ิงเนื่องจากอาจตายเพราะเทคนิคการฉีด  กรณีท่ีตัว
อ่อนตายหลัง 24 ชั่วโมงจะดูดน้ําไข่เพ่ือตรวจหาเชื้อไวรัสโดยวิธี hemagglutination (HA)  ในกรณีท่ีฉีดครบ 7 วัน
แล้วตัวอ่อนไม่ตาย จะแช่เย็นไข่ท่ีอุณหภูมิ 4๐C นาน 2 ชั่วโมง เพ่ือให้ตัวอ่อนตาย แล้วจึงดูดน้ําไข่เพ่ือตรวจหาเชื้อ
ไวรัส  หากให้ผล HA เป็นลบ จะฉีดไข่ไก่ฟัก passage ท่ี 2 โดยมีวิธีการเช่นเดียวกับ passage แรก ตัวอย่างท่ีให้ผล 
HA เป็นลบจากการฉีดไข่ 2 passage จะตัดสินว่าเป็นลบ หาก HA ให้ผลบวกทําการทดสอบต่อด้วยวิธี  
hemagglutination inhibition (HI) เพ่ือพิสูจน์ว่าเป็นเชื้อไวรัส avian influenza หรือ Newcastle 
               การตรวจหา Hemagglutinin (HA) และ Neuraminidase (NA) subtype  

     ใช้วิธี HA-HI และ NA-NI ตามวิธีมาตรฐาน (Alexander and Spackman, 1981) โดยใช้ reference 
serum H1-H15 และ N1-N9 จาก Veterinary Laboratoty Agency, Department for Environment, Food 
and Rural Affairs, Weybridge ประเทศอังกฤษ ซ่ึงเป็นห้องปฏิบัติการอ้างอิงโรค avian influenza 
               Reverse transcriptase – polymerase chain reaction (RT-PCR)  

     สกัด RNA จากน้ําไข่ด้วยชุดสกัด Qiagen RNA viral kit (Qiagen, Germany) ตามข้ันตอนท่ีกําหนดใน
ข้ันตอนสุดท้ายใช้ DEPC-treated water ละลายตัวอย่าง RNA จากนั้นนําตัวอย่าง RNA มาทําปฏิกิริยา RT-PCR โดย
ใช้ primer สําหรับทํา full genome ท้ัง 8 ท่อน (Hoffman et al., 2001)  โดยปฏิกิริยา RT-PCR โดยย่อดังนี้ 
ปฏิกิริยาท้ังหมด 50 µl ของ RT-PCR ประกอบด้วย 25 µl ของ 2x buffer (Invitrogen), 1 µl (10 µM) ของ 
primer forward และ reverse, 1 µl  ของส่วนผสมของเอนไซม์ Super Script ΙΙΙ /Patinum Taq High Fidelity 
และสุดท้ายเติม DEPC-treated water ไป 17 µl ให้ครบ 50 µl จากนั้นนําไปเข้าเครื่อง PCR โดยใช้อุณหภูมิสําหรับ
ทําปฏิกิริยา reverse transcriptase บ่มท่ีอุณหภูมิท่ี 50๐C นาน 30 นาที ตามด้วยปฏิกิริยา PCR ท่ีอุณหภูมิ 94๐C 
นาน 30 วินาที  50๐C นาน 30 วินาที และ 72๐C นาน 3 นาที จํานวน 40 รอบ ต่อด้วยอุณหภูมิ 72๐C นาน 10 นาที 
ในข้ันตอนสุดท้าย  จากนั้นนํา PCR product มาตรวจโดยวิธี electrophoresis โดยใช้ 1.2% agarose gel และย้อม
ด้วยสาร ethidium bromide และส่องดูด้วยเครื่อง Ultraviolet transilluminator 
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               การศึกษาลําดับเบส (sequencing) และวิเคราะห์ความสัมพันธ์ทางวิวัฒนาการในกรณีตรวจพบ
เช้ือไวรัสไข้หวัดนก 
               หลังจากเพ่ิมจํานวนสารพันธุกรรมของเชื้อไวรัสโดยวิธี RT-PCR นํา PCR product มาทําให้บริสุทธิ์ โดย
ใช้ชุดสกัดสําเร็จรูป QIA quick gel extraction kit (Qiagen, Valencia, CA, USA.) นําไปเชื่อมต่อกับ pGem_T 
vector system (Promega, USA) แล้วจึงใส่ลงในเชื้อ E.coli DH5α โดยใช้ Gene Pulser XcellTM (BioRad, USA) 
ตรวจสอบ clone ด้วย gene specific primer (Hoffmann et al., 2001) และ Bigdye Terminator version 3.1 
chemistry (Applied Biosystems, USA) แล้วจึงทําปฏิกิริยาในเครื่อง 3100 DNA analyzer (Applied 
Biosystems, USA) การหาลําดับเบสดําเนินไปท้ัง 2 ทิศทางของ universal M13 primer (pGEM-T vector) หลัง
ข้ันตอน sequencing ดําเนินการตามข้ันตอนต่อไปโดยใช้ Bioedit software version 7.0.4.1 (Thompson et al., 
1994) จากนั้นจึงวิเคราะห์ความสัมพันธ์ทางวิวัฒนาการ โดยใช้โปรแกรม Molecular Evolutionary Genetics 
Analysis (MEGA, version 4) (Tamura et al., 2007)  
 

การตรวจทางจุลพยาธิวิทยา 
              เก็บตัวอย่างสมองและอวัยวะภายในแช่ในน้ํายา 10% บัฟเฟอร์ฟอร์มาลินนาน 24 ชั่วโมง จากนั้นนํา
ตัวอย่างท้ังหมดมาเข้ากระบวนการทําสไลด์เนื้อเยื่อและย้อมด้วยสี hematoxylin และ eosin ตามวิธีมาตรฐานทาง
พยาธิวิทยา (Luna, 1968) แล้วนํามาตรวจรอยโรคทางจุลพยาธิวิทยาด้วยกล้องจุลทรรศน์ชนิดแสงสว่าง  
 

การตรวจโดยวิธีอิมมูโนฮีสโตเคมี 
               นําตัวอย่างท่ีทําเป็นพาราฟินบล็อกเนื้อเยื่อ จากกระบวนการทําสไลด์เนื้อเยื่อเพ่ือตรวจทางจุลพยาธิวิทยา 
ตัดด้วยไมโครโตมหนาประมาณ 3-4 ไมครอน วางบน positive charge slide จากนั้นนําสไลด์เนื้อเยื่อตัวอย่าง และ
สไลด์ควบคุมบวกและลบ มาเข้ากระบวนการวิธีอิมมูโนฮีสโตเคมี (immunohistochemy/IHC)  โดยนําสไลด์เนื้อเยื่อ
ผ่านกระบวนการดึงพาราฟินและทําให้ชุ่มน้ําอีกครั้ง กําจัด endogenous peroxidase ภายในเนื้อเยื่อด้วย 3% 
hydrogen peroxide ในเมทานอล เปิด epitope ด้วย proteinase K ready–to-use (DakoTM) เป็นเวลา 15 นาที 
ยับยั้งการเกิดปฏิกิริยาท่ีไม่จําเพาะด้วย 5% skim milk ในนํายา PBS เป็นเวลา 30 นาที จากนั้นผ่านกระบวนการ
ย้อมสีด้วยวิธี IHC โดยใช้ mouse-derived monoclonal antibody ท่ีจําเพาะต่อ nucleoprotein of type-A 
influenza virus (clone EVS 238 HB65 like) ความเข้มข้น 1:1,000 โดยเจือจางใน 1% bovine serum albumin 
ปล่อยให้ทําปฏิกิริยาค้างคืน ท่ีอุณหภูมิ 4 องศาเซลเซียส แล้วนํามาย้อมต่อ ด้วย detection kit En-vision 
(DakoTM:K4001) ทําให้เห็นสีด้วย 3-amine 9-ethyl carbozole (AEC) จากนั้น ตรวจดูรูปแบบการติดสีเฉพาะของ 
type-A influenza virus แอนติเจน ด้วยกล้องจุลทรรศน์ชนิดแสงสว่าง      
 

การตรวจทางแบคทีเรียวิทยา 
               นําตัวอย่างอวัยวะภายในท่ีสําคัญเช่น สมอง หัวใจ ปอด ตับ ไต และ ม้าม ทําการเพาะแยกเชื้อดังนี้ 
สําหรับเชื้อท่ัวไปจะเพาะแยกเชื้อจากอวัยวะภายในแต่ละชนิดลงบนอาหารเลี้ยงเชื้อ blood agar และ MacConkey 
agar ถ้าต้องการเพาะเชื้อชนิดอ่ืนเช่น Mycoplasma spp. Ureaplasma spp. Campylobacter spp.  
Salmonella spp. และ Brachyspira spp. จะเพาะแยกเชื้อลงบนอาหารเลี้ยงเชื้อพิเศษท่ีจําเพาะต่อเชื้อชนิดนั้น 
(selective media) เม่ือเพาะแยกเชื้อเสร็จนําไปบ่มในตู้บ่มเชื้อท่ีเหมาะสมกับเชื้อชนิดนั้น ตามระยะเวลาท่ีกําหนด
สําหรับเชื้อแต่ละชนิด   แล้วนํามาพิสูจน์เชื้อโดยอาศัยคุณสมบัติทางชีวเคมีของเชื้อ หรือใช้เทคนิคทางด้านชีวโมเลกุล 
เม่ือพิสูจน์เชื้อแล้ว นําเชื้อท่ีสามารถทดสอบความไวต่อยาต้านจุลชีพได้ด้วยวิธี Disk diffusion test มาทดสอบความ
ไวของเชื้อต่อยาต้านจุลชีพเพ่ือเลือกหายาต้านจุลชีพท่ีเหมาะสมสําหรับการรักษา 
 

การตรวจทางปรสิตวิทยา 
               ตรวจหาปรสิตในระบบทางเดินอาหาร โดยวิธีลอยตัว (Flotation technique) ตามวิธีของสุวรรณี 
(2540) และตรวจปรสิตในระบบหมุนเวียนโลหิต ตามวิธีของกลุ่มงานปาราสิตวิทยา (2536) 
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ผล                 
 

               จากการตรวจ cloacal swab จํานวน 2,144 ตัวอย่าง  เพ่ือหาเชื้อไวรัสไข้หวัดนกโดยวิธีทางไวรัสวิทยา 
พบว่าให้ผลลบท้ังหมด รายละเอียดของ cloacal swab  แสดงในตารางท่ี 1  ในรูปท่ี 1 และรูปท่ี 2   
 

ตารางท่ี 1   แสดงผลการตรวจหาเชื้อไข้หวัดนก ต้ังแต่ ตุลาคม 2548 – กันยายน 2553 

นกอพยพ นกประจําถ่ิน 
นกอพยพและนก

ประจําถ่ิน 
รวม 

ช่วงเวลา 
cloacal 
swab 

จังหวัด 
ท่ีเก็บ 

ชนิด 
นก 

cloacal 
swab 

จังหวัด 
ท่ีเก็บ 

ชนิด 
นก 

cloacal 
swab 

จังหวัด 
ท่ีเก็บ 

ชนิด 
นก 

cloacal 
swab 

ผลการตรวจ
ทางไวรัส

วิทยา 

* จังหวัด 
ท่ีเก็บ 

ชนิด 
นก 

ต.ค. 48–ก.ย. 49 260 11 29 185 11 18 101 6 5 546 - 20 52 
ต.ค. 49–ก.ย. 50 280 22 20 249 21 16 41 11 3 570 - 35 39 
ต.ค. 50–ก.ย. 51 126 23 21 117 27 14 57 7 5 300 - 31 40 
ต.ค. 51–ก.ย. 52 107 21 9 120 32 15 91 17 17 318 - 45 41 
ต.ค. 52–ก.ย. 53 8 3 3 311 32 22 91 14 8 410 - 34 33 

 

* หมายเหตุ   เนื่องจากบางตัวอย่างจากนกท้ัง 3 กลุ่มมาจากจังหวัดเดียวกัน ดังนั้นจํานวนจังหวัดรวมจึงเท่ากับ 
                 ค่าท่ีแสดงในตาราง 

 
 
 

 
 

รูปท่ี 1  แสดงจํานวนตัวอย่าง cloacal swab ของนกอพยพ นกประจําถ่ินและนกอพยพและนกประจําถ่ิน 
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รูปท่ี 2  แสดงจํานวนชนิดของนกอพยพ นกประจําถ่ิน และนกอพยพและนกประจําถ่ิน 
 

ส่วนการตรวจซากนกโดยวิธีทางไวรัสวิทยา และอิมมูโนฮีสโตเคมี พบว่าไม่พบเชื้อไข้หวัดนกจากตัวอย่าง
ท้ังหมด ส่วนผลการชันสูตรโรคมีดังนี้ ต.ค. 48 - ก.ย. 49 ตรวจตัวอย่างซากนก จํานวน 206 ซากจาก 25 จังหวัด            
พบ Colibacillosis 14 ตัวอย่าง Intestinal parasite infestation 10 ตัวอย่าง Streptococcosis 2 ตัวอย่าง 
Salmonellosis 2 ตัวอย่าง Aspergillosis 1 ตัวอย่าง ต.ค. 49 – ก.ย. 50 ตรวจตัวอย่างซากนก จํานวน 226  ซากจาก 
13 จังหวัด พบ Intestinal parasitic infestation 14 ตัวอย่าง Colibacillosis 1 ตัวอย่าง Coccidiosis  2 ตัวอย่าง และ 
Staphylococcosis 2 ตัวอย่าง ต.ค. 50 – ก.ย. 51 ตรวจตัวอย่างซากนกทาง จํานวน 90 ซากจาก 34 จังหวัด พบ 
Intestinal parasitic infestation 7 ตัวอย่าง Coccidiosis 6 ตัวอย่าง Pasteurellosis 1 ตัวอย่างต.ค. 51 – ก.ย. 52 
ตรวจตัวอย่างซากนก จํานวน 50 ซาก จาก 16 จังหวัด พบ Intestinal parasitic infestation  10 ตัวอย่าง Coccidiosis 
6 ตัวอย่าง  ต.ค. 52 – ก.ย. 53 ตรวจตัวอย่างซากนก จํานวน 33 ซาก จาก 8 จังหวัด พบ Intestinal parasitic 
infestation 7 ตัวอย่าง Coccidiosis 3 ตัวอย่าง Haemoproteus infection 2 ตัวอย่าง Histomoniasis 6 ตัวอย่าง 
Colibacillosis 2 ตัวอย่าง Salmonellosis 1 ตัวอย่าง Fowl pox 1 ตัวอย่าง (ตารางท่ี 2) 
 
ตารางท่ี 2   แสดงโรคท่ีพบจากซากนกในธรรมชาติ 

ช่วงเวลา โรคท่ีพบ 
ต.ค. 48 - ก.ย. 49 ต.ค. 49 - ก.ย. 50 ต.ค. 50 - ก.ย. 51 ต.ค. 51 - ก.ย. 52 ต.ค. 52 - ก.ย. 53 

Colibacillosis 14 1 - - 2 
Streptococcosis 2 - - - - 
Salmonellosis 2 - - - 1 
Staphylococcosis - 2 - - - 
Pasteurellosis - - 1 - - 
Aspergillosis 1 - - - - 
Intestinal parasite infestation 10 14 7 10 7 
Coccidiosis - 2 6 6 3 
Histomoniasis - - - - 6 
Haemoproteus - - - - 2 
Fowl pox - - - - 1 
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วิจารณ์ 
                

จากการตรวจหาเชื้อไวรัสไข้หวัดนกท้ังเชิงรุก (การตรวจตัวอย่าง cloacal swab) และเชิงรับ      
(การตรวจตัวอย่างซากนกในธรรมชาติ) เป็นระยะเวลา 5 ปี จากตัวอย่างจํานวนมาก และในพ้ืนท่ีกว้างขวาง       
ท่ัวประเทศ พบว่าไม่พบเชื้อไวรัสไข้หวัดนกในตัวอย่างดังกล่าว อาจเนื่องจากทําการสํารวจในช่วงท่ีมีการระบาดของ
โรคน้อยลง ซ่ึงจากข้อมูลการรายงานโรคในสัตว์ปีกท่ีเป็นอาหารของกรมปศุสัตว์ต่อองค์การโรคระบาดสัตว์ระหว่าง
ประเทศ (OIE) พบการระบาดลดความรุนแรงลงเป็นลําดับ โดยในช่วงปี พ.ศ. 2547 เกิดโรคถึง 1,740 outbreaks 
ใน 60 จังหวัด ปี พ.ศ. 2548 เกิดโรค 194  ครั้งใน 21 จังหวัด ปี พ.ศ. 2549 เกิดโรค 2 ครั้งใน 2 จังหวัด ปี พ.ศ. 
2550 เกิดโรค 4 ครั้งใน 4 จังหวัด และปี พ.ศ.  2551 เกิดโรค 4 ครั้งใน 4 จังหวัด (ชุติพนธ์ และ พรพิรุณ, 2552.) 
ซ่ึงสอดคล้องกับผลการสํารวจโรคไข้หวัดนกในนกในธรรมชาติของ Siengsanan et al. (2009) ในช่วงปี พ.ศ. 2547 
ถึง 2550 ซ่ึงตรวจพบเชื้อไวรัสไข้หวัดนกน้อยลงตามลําดับ และน้อยลงมาท่ีสุดในปี พ.ศ. 2550 ซ่ึงในปี พ.ศ. 2547 
การสํารวจและเฝ้าระวังในประเทศอ่ืนๆ ก็พบไม่มากหรือไม่พบเลย ดังเช่นฮ่องกง ตรวจตัวอย่างโรคไข้หวัดนกจาก
นกธรรมชาติถึง 2,200 ตัวอย่าง ผลไม่พบเลย (Sabirovic et al., 2005) และในปี พ.ศ.2548 สถานการณ์ท่ัวโลกก็
พบว่ามีการรายงานโรคไข้หวัดนกในนกธรรมชาติน้อยลง (Chen et al., 2006) ในเกาหลีใต้มีการเกิดโรคในนก
ธรรมชาติเป็นครั้งคราว เช่นพบในนกสาลิกา (Magpie Pica pica) เพียง 3 ตัว ตายอยู่ใกล้ฟาร์มไก่ท่ีมีการติดเชื้อ
โรคไข้หวัดนก (Kwon et al., 2005)  
               จากการท่ีตรวจไม่พบเชื้อไวรัสไข้หวัดนกในการสํารวจและเฝ้าระวังในครั้งนี้ทําให้ไม่สามารถเฝ้าระวังใน
ระดับชีวโมเลกุลเพ่ือตรวจสอบการกลายพันธุ์ของเชื้อได้ อย่างไรก็ตามปัจจุบันจากข้อมูลการเรียงลําดับเบสของเชื้อ
ไวรัสไข้หวัดนกท่ีตรวจพบในประเทศไทย ระหว่างปี 2547 ถึง 2551 จัดอยู่ใน clade 1 เป็นส่วนใหญ่ของประเทศ 
และ clade 2.3.4 พบทางภาคตะวันออกเฉียงเหนือในช่วงปี 2546 ถึง 2550 ซ่ึงถือว่ายังไม่มีการเปลี่ยนแปลงใน
ระดับพันธุกรรมของเชื้อไวรัสไข้หวัดนกเม่ือเปรียบเทียบกับเชื้อต้นแบบของแต่ละ clade (Bandit et al., 2008) 
               สําหรับผลการชันสูตรโรคจากซากนกในธรรมชาติ พบว่าสรุปผลการชันสูตรได้ไม่มากอาจเกิดจากสภาพ
ตัวอย่างไม่เหมาะสมในการตรวจพิสูจน์หาสาเหตุ เนื่องจากสัตว์ตายอยู่ในธรรมชาติ ไม่สามารถเก็บตัวอย่างตรวจได้
อย่างรวดเร็ว อย่างไรก็ตามโรคท่ีพบเป็นโรคท่ีไม่ทําอันตรายในวงกว้าง เนื่องจากไม่ใช่โรคระบาดท่ีร้ายแรง 
     จากการสํารวจและเฝ้าระวังโรคไข้หวัดนกในนกในธรรมชาติในครั้งนี้ อาจกล่าวได้ว่า นกในธรรมชาติใน
ประเทศไทย ไม่มีความเสี่ยงในการนําโรคไข้หวัดนก อย่างไรก็ตามหน่วยงานท่ีเก่ียวข้องจําเป็นต้องทําการเฝ้าระวัง
ต่อไปเพ่ือให้ได้ข้อมูลในการเตรียมการวางแผนยุทธศาสตร์โรคไข้หวัดนกของประเทศ เพ่ือประโยชน์ทางการ
สาธารณสุข การเลี้ยงสัตว์ท้ังภาคครัวเรือนและภาคอุตสาหกรรม การค้าระหว่างประเทศ และระบบเฝ้าระวังโรค
ขององค์การโรคระบาดสัตว์ระหว่างประเทศ (OIE) โดยควรทําการสํารวจในเชิงรุกเฉพาะในพ้ืนท่ีท่ีมีความเสี่ยง   
โดยทําพร้อมกันในพ้ืนท่ีเดียวกัน ท้ังในนกธรรมชาติและสัตว์ปีกท่ีเป็นอาหาร  
 

กิตติกรรมประกาศ 
               

ขอขอบคุณเจ้าหน้าท่ีกลุ่มไวรัสวิทยา แบคทีเรียวิทยา ปรสิตวิทยา ระบาดวิทยาทางห้องปฏิบัติการและกลุ่ม
พยาธิวิทยา สถาบันสุขภาพสัตว์แห่งชาติและศูนย์วิจัยและพัฒนาการสัตวแพทย์ประจําภูมิภาค 7 แห่ง ของกรมปศุสัตว์ท่ี
ได้ตรวจวินิจฉัยหาเชื้อท่ีเป็นสาเหตุของโรค และเจ้าหน้าท่ีของสํานักอนุรักษ์สัตว์ป่า กรมอุทยานแห่งชาติสัตว์ป่าและพันธุ์
พืช  ท่ีได้เก็บตัวอย่าง cloacal swab และซากนกส่งห้องปฏิบัติการ 
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Abstract 

 

Surveillance and monitoring of highly pathogenic avian influenza (HPAI) in 
migratory birds, residential birds, and migratory and residential birds were virologically and 
immunohistochemically performed to detect HPAI virus and HPAI virus antigen during 2005 – 
2010 in a total number of 2,144 cloacal swabs and 605 natural bird carcasses. The cloacal swabs 
were collected from the risky area such as the outbreak area, the area of high density of natural 
bird, migratory bird colony area, and the community nearby area around the country. The results 
show no HPAI virus and HPAI virus antigen detection from cloacal swabs and natural bird 
carcasses respectively. Our results indicated that natural birds could not serve as vectors for the 
introduction of HPAI in Thailand. 
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